
拟推荐 2020 年中华医学科技奖候选项目公示 

 

1.推荐奖种：医学科学技术奖 

2.项目名称：妇科恶性肿瘤的精准治疗新策略研究 

3.推荐单位：华中科技大学 

 

4.推荐意见： 

妇科恶性肿瘤是严重危害我国妇女健康的重大疾病，目前常规临床诊疗手

段已陷入瓶颈阶段，确定行之有效的靶向治疗的关键靶点和应用途径是实现根

治肿瘤的希望所在。项目组针对妇科恶性肿瘤最常见的宫颈癌和最难治的卵巢

癌自身肿瘤特点，从应用角度出发，开展了针对宫颈癌和卵巢癌的精准治疗新

策略研究，取得如下成果： 

1.多层面多角度筛选并确定行之有效的妇科肿瘤关键靶点，包括：①筛选

出宫颈癌遗传易感位点和 HPV高频整合位点；②开发联合靶向治疗扩大卵巢癌

PARP抑制剂（PARPi）临床精准获益人群；③从微生物菌种库、表观遗传调控、

细胞“生与死”的功能基因、肿瘤微环境等多角度筛选肿瘤关键分子靶点。 

2.多环节多途径开辟分子靶向精准治疗的创新应用新策略，包括：①在国

际上率先设计针对 HPV致癌基因的系列分子剪辑技术，开辟无创分子治疗新概

念；②发明卵巢癌分子靶向治疗的创新应用途径--全新的溶瘤腺病毒载体构建

体系。 

该项目发表包括 Nat Genet、Sci Transl Med、JCI和 JNCI等国际权威期刊

学术论文 20 篇，总影响因子 198.32 分，并被 Nature、Nature Reviews Cancer

等国际顶级期刊引用 818次。尤为可贵的是，高水平的研究结果部分落地临床

转化并推广应用。 

我单位认真审核项目填报各项内容，确保材料真实有效，同意推荐其申报

2020年中华医学科技奖。 

 

5.项目简介 

占据妇女“半边天”的妇科恶性肿瘤是严重危害我国妇女健康的重大疾病，
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目前常规临床诊疗手段已长期陷入困境，确定行之有效的关键靶点和应用途径

进行精准靶向治疗是突破常规治疗瓶颈的根本所在。课题组在国家“973”项目、

国家重点研发计划和国家自然科学基金的长期持续资助下，历时 10余年持续攻

关典型的妇科恶性肿瘤（宫颈癌和卵巢癌）新靶点筛选和新途径应用，研制出

一套妇科恶性肿瘤精准治疗新策略，开辟了宫颈癌和卵巢癌的精准预警、精准

筛查和精准治疗新领域，并取得了以下创新性成果： 

1、以临床需求为导向，从微生物菌种库、表观遗传调控、筛选功能基因、

肿瘤微环境及开发联合靶向治疗等多层面多角度筛选和鉴定了一系列实用的卵

巢癌靶向治疗的关键靶点； 

2、通过对宫颈癌发病内因和外因的深度剖析，确定了一系列遗传易感和

HPV整合的关键靶点，绘制了宫颈癌中 HPV 整合热点图谱，首次提出微同源

介导的 HPV DNA整合机制，创建了宫颈癌精准分子筛查和分层管理的新策略，

提出了精准标记高危人群进行疫苗接种的预警模式和 HPV 整合检测的宫颈癌

精准筛查策略，为国家节省巨额开支； 

3、设计了一系列针对 HPV E6/E7 致癌基因的分子剪辑“基因刀”，开创了

宫颈癌前病变的无创分子治疗新理念，并进行了临床初步探索，以取代现行的

有创性宫颈锥切术； 

4、发明了溶瘤腺病毒分子治疗应用途径，兼具肿瘤细胞选择性、靶向性、

分子靶点特异性及旁观者效应等多重优点，获得 M1-M10 共 10 个基因治疗产

品，为研发具有中国自主知识产权的药物作出了实质性贡献，目前已成功临床

转化。 

本项目培养国家“万人计划”创新领军人才、青年拔尖人才和青年千人各 1

名，发表的 20篇 SCI论文影响因子共计 198.32分，平均 9.92分，包括 Nat Genet

（IF＞20分 2篇）、Sci Trans Med、JCI、JNCI、Autophagy、Cancer Res、Clin Cancer 

Res（2篇）和 Mol Cancer（2篇）等国际权威期刊学术论文 11篇；主要发现多

次在 Nat Rev Cancer和 Nat Rev Clin Oncol等综述性论文中被重点介绍，并被

Nature、Nat Biotechnol、Nat Med和 Nat Genet等国际顶级期刊他引 697次，单

篇最高引用 150次，获国家发明专利 5项，获湖北省科技进步一等奖、成果推

广一等奖及全国妇幼健康自然科学一等奖各 1项。 
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尤为重要的是，本项目从临床实际需求出发，建立了基于分子分型的临床

决策和分子靶向干预技术，为制定中国妇科肿瘤精准防控策略提供依据，部分

研究结果写入美国 M.D. Anderson 癌症中心指南、《妇产科学》（八年制和五年

制）全国统编教科书和多部国际肿瘤治疗专著中。主要完成人在国际大会作专

题报告 10次，组织专题会议和学习班 24次，学员达 8000人，这些新技术和新

概念革新了妇科肿瘤医生和患者的理念和认识，部分成果落地临床转化并被推

广应用到日常临床实践中。 

 

6.知识产权证明目录 

①与宫颈癌发生相关联的 SNP及其用于检测宫颈癌易感人群的方法，马丁、

王世宣、周剑峰、李双、邓东锐 

②一种分泌型 Sema4C 蛋白及其应用，马丁、高庆蕾、魏军成、杨洁、乔

龙 

③利用 TALEN敲除人乳头瘤病毒 E6E7癌基因的方法，马丁、汪辉、胡争、

丁文成、于兰 

④利用锌指核酸酶敲除人乳头瘤病毒 E6E7 基因的方法，马丁、汪辉、胡

争、丁文成、于兰 

⑤人乳头状瘤病毒 16型三肽疫苗的筛选和验证及持续表达 HPV16 E5, E6, 

E7的肿瘤动物模型的构建，马丁、王世宣、卢运萍、廖书杰、韩志强、蒋学锋 
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8.完成人情况，包括姓名、排名、职称、行政职务、工作单位、对本项目

的贡献 

（1）高庆蕾 

职称：教授 

行政职务：妇科肿瘤副主任 
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工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：负责本项目规划实施，对所有成果均有贡献。参与开展宫颈

癌流行病学调查，为明确中国宫颈癌发病特征提供珍贵的临床资料；参与确定

HPV特定整合位点，创新设计分子剪辑促使宫颈癌前病变逆转，为宫颈癌传统

诊疗方式的革新创造契机；从微生物菌种库、表观遗传调控、细胞“生与死”的

功能基因、肿瘤微环境等多角度筛选肿瘤关键分子靶点，并发明卵巢癌分子靶

向治疗的创新应用途径--全新的溶瘤腺病毒载体构建体系。积极临床转化，将

科学研究与临床需求密切结合，让患者成为科研成果最终的受益者。作为第一

完成人，参与大部分研究工作（附件 4-2，4-5，4-6，4-8～13，4-16～20）。从

事本研究的工作量占全部工作量的 60%。 

 

（2）马丁 

职称：教授 

行政职务：妇产科主任 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：作为骨干研究人员参与建立临床资料标本库，参与宫颈癌遗

传易感、HPV整合和分子剪切技术对宫颈癌逆转效应的相关研究工作；作为骨

干成员参与发明溶瘤腺病毒分子治疗应用途径，积极开展研究成果的推广应用。

参与完成大部分论文成果(附件 4-1～2，4-5，4-7，4-10，4-13～15，4-20)。从

事本研究工作时间量占全部工作时间量的 50%。 

 

（3）陈刚 

职称：教授 

行政职务：妇科肿瘤副主任 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：作为骨干研究人员参与筛选和鉴定了一系列卵巢癌关键治疗

靶点的相关研究，参与建立临床资料标本库和宫颈癌疾病特征分析研究；参与

成果推广应用及总结工作，包含推进溶瘤腺病毒临床转化工作并为其可行性、

安全性提供研究支持。完成部分研究成果的论文发表（附件 4-2~3，4-7~8，4-11～

12，4-17）。从事本研究的工作量占全部工作量的 40%。 

 

（4）胡争 

职称：教授 

行政职务：无 

工作单位：中山大学附属第一医院 

对本项目的贡献：作为骨干研究人员参与精准治疗新策略研究工作，参与确定

宫颈癌遗传易感位点，绘制宫颈癌 HPV 整合热点图谱；参与创建设计了一系

列针对 HPV E6/E7致癌基因的分子剪辑“基因刀”，包含转录激活效应因子核酸

酶（TALEN）、锌指核酶（ZFN）和 CRISPR/Cas9 系统等；参与制定宫颈癌精

准防治策略并积极进行临床初步探索。部分研究成果以科学论文形式发表于国

际顶级期刊（附件 4-1，4-2，4-10，4-13～15）。从事本研究的工作量占全部工

作量的 40%。 

 

（5）孙朝阳 
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职称：教授 

行政职务：无 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：作为骨干研究人员参与卵巢癌精准治疗新策略研究工作，参

与开发制定联合靶向治疗策略以扩大卵巢癌中 PARP 抑制剂（PARPi）临床精

准获益人群研究（附件 4-3，4-4），并负责相应研究结果的推广工作。参与从肿

瘤微环境角度筛选卵巢癌治疗关键分子靶点（附件 4-11）。参与从事本研究的

工作量占全部工作量的 40%。 

 

（6）刘眈 

职称：主治医师 

行政职务：无 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：作为骨干研究人员主要参与卵巢癌精准治疗新策略研究工作，

从表观遗传调控角度筛选卵巢癌耐药关键分子靶点，参与相应研究方案设计并

为研究的顺利推进提供技术指导。参与从肿瘤微环境角度筛选卵巢癌治疗关键

分子靶点，并提供相应生物信息学支持。完成部分研究成果发表工作（附件 4-6，

4-9，4-11～14）。从事本研究的工作量占全部工作量的 40%。 

 

（7）王亚 

职称：住院医师 

行政职务：无 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：参与从肿瘤微环境的角度筛选出肿瘤关键分子靶点（附件

4-11），积极参与建立临床资料标本库和流行病学调查研究工作，参与相应大样

本数据的收集整理及结果分析，参与卵巢癌临床标本收集及精准治疗策略临床

转化工作，参与项目申请相关工作。从事本研究的工作量占全部工作量的 40%。 

 

（8）吴鹏 

职称：副教授 

行政职务：妇科肿瘤副主任 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：参与绘制宫颈癌 HPV 整合热点图谱，参与卵巢癌凋亡及转

移相关分子机制研究并筛选卵巢癌精准治疗关键分子靶点工作，参与转录激活

效应因子核酸酶（TALEN）无创分子治疗技术研究和推广工作。发表部分项目

相关科学论文（附件 4-2，4-3，4-5，4-7，4-8，4-13，4-20）。从事本研究的工

作量占全部工作量的 40%。 

 

（9）魏军成 

职称：副主任医师 

行政职务：无 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：参与制定宫颈癌淋巴转移相关研究方案，参与宫颈癌临床标

本收集及信息采集，参与从肿瘤微环境角度筛选关键分子靶点 SEMA4C，参与
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转录激活效应因子核酸酶（TALEN）分子剪辑技术和溶瘤腺病毒载体的研究和

推广工作。完成部分研究成果的整理及总结（附件 4-9，4-13，4-20）。从事本

研究的工作量占全部工作量的 40%。 

 

（10）李晓婷 

职称：其他 

行政职务：无 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：参与从卵巢癌肿瘤微环境的角度筛选出肿瘤关键分子靶点，

积极参与建立临床资料标本库和流行病学调查研究工作，参与卵巢癌临床标本

收集及信息采集工作，参与完成相应实验操作并提供必要文献支持，参与项目

申请工作。完成相应研究成果发表工作（附件 4-11，4-12）。从事本研究的工作

量占全部工作量的 40%。 

 

（11）赵雪娇 

职称：主治医师 

行政职务：无 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：参与卵巢癌自噬凋亡研究工作，从微生物菌种库中筛选卵巢

癌新型分子药靶，参与制定相应研究方案并为研究的顺利进行提供文献和实验

技术支持，参与制定可行的临床转化方案。参与相应科研论文的撰写和发表（附

件 4-5）。从事本研究的工作量占全部工作量的 30%。 

 

（12）余志英 

职称：主任医师 

行政职务：妇科主任 

工作单位：深圳市第二人民医院 

对本项目的贡献：参与该项目在深圳市第二人民医院的相应研究工作，参与部

分临床样本采集，积极配合建立临床资料标本库和流行病学调查研究工作，参

与部分分子靶向精准治疗的创新应用策略应用研究和推广工作，并参与 HPV检

测试剂盒等项目的临床转化工作。从事本研究的工作量占全部工作量的 30%。 

 

（13）杨宗元 

职称：主治医师 

行政职务：无 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：参与卵巢癌转移耐药等相关研究工作，包括从肿瘤微环境的

角度出发筛选出 Snai2、MARCKS作为卵巢癌治疗关键分子靶点，参与设计相

应研究方案并为研究的可行性提供文献支持，参与相应实验结果的整理发表及

临床转化工作，另外也参与了全基因组关联分析发现宫颈癌遗传易感位点的工

作。完成相应研究成果发表（附件 4-1，4-3，4-11，4-12，4-18）。从事本研究

的工作量占全部工作量的 30%。 

 

（14）纪腾 
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职称：主治医师 

行政职务：无 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：参与转录激活效应因子核酸酶（TALEN）、锌指核酶（ZFN）

和 CRISPR/Cas9 系统等分子剪辑技术的研究工作，参与宫颈癌临床标本的收集

及信息采集，参与溶瘤腺病毒临床转化方案的制定并为方案可行性提供必要实

验技术支持。完成相应研究成果发表工作（附件 4-13，4-14，4-16，4-19，4-20）。

从事本研究的工作量占全部工作量的 30%。 

 

（15）丁文成 

职称：主治医师 

行政职务：无 

工作单位：华中科技大学同济医学院附属同济医院 

对本项目的贡献：参与宫颈癌发病机制相关研究工作，参与应用全基因组关联

分析技术发现我国宫颈癌遗传易感性分子特征，参与制定应用转录激活效应因

子核酸酶（TALEN）、锌指核酶（ZFN）和 CRISPR/Cas9 系统等分子剪辑技术

精准治疗宫颈癌的策略。完成相应成果科学论文的写作及发表（附件 4-2，4-10，

4-13～15，4-19）。从事本研究的工作量占全部工作量的 30%。 

 

9.完成单位情况，包括单位名称、排名，对本项目的贡献 

 

单位名称： 华中科技大学同济医学院附属同济医院 

排名：1 

对本项目的贡献： 

女性生殖系统恶性肿瘤最常见的宫颈癌和最难治的卵巢癌是威胁女性生命

健康的重大疾病，目前临床治疗仍以手术，放疗，化疗，靶向治疗，免疫疗法等

综合治疗为主，但是大多数病人经过治疗后最终还是死于肿瘤复发和转移。分子

靶向治疗是 21 世纪抗肿瘤治疗领域最重要也是最突出的进展，新型分子靶点的

挖掘、药物耐药机制探讨、靶向药物联合应用以及其临床实践依然是目前肿瘤治

疗研究领域的热点问题。高庆蕾教授领导的团队从多层面多角度筛选并确定了行

之有效的妇科肿瘤关键靶点，从多环节多途径开辟了分子靶向精准治疗的创新应

用新策略。该项目发明的溶瘤腺病毒分子治疗应用途径，兼具肿瘤细胞选择性、

靶向性、分子靶点特异性及旁观者效应等多重优点，获得M1-M10共 10个基因

治疗产品，为研发具有中国自主知识产权的药物作出了实质性贡献，目前已成功

临床转化，为妇科恶性肿瘤病人，改善预后提供了新的治疗途径。鉴于该项目的

重大基础理论和临床应用意义，华中科技大学同济医学院附属同济医院对该项工

作积极给予支持和指导，对项目实施予以技术、经费及设备等条件的大力支持，

协调项目成员进行有关科学研究合作，协助项目团队开办学术交流会议；并每隔

半年组织相关专家对该研究进度进行一次全面的检查评估，适时提出指导性意见。

研究过程中，学校党政领导、专家教授多次莅临指导，中青年骨干认真努力研究，

项目组成员团结协作，积极进取，善于创新，取得了较好的研究成果，达到了预

期目的。 
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单位名称：中山大学附属第一医院 

排名：2 

对本项目的贡献： 

妇科恶性肿瘤严重危害女性的生殖健康和生命，临床以手术结合化疗，放疗

等综合治疗手段为主，但对于晚期病人疗效收益仍然很低。宫颈癌是最常见的妇

科恶性肿瘤，其发生发展与高危型 HPV持续感染密切相关，胡争教授领导的课

题组通过确定宫颈癌中 HPV倾向整合于人类基因组特定位点绘制了整合热点图

谱，并对 HPV整合入人类基因组的具体机制及导致宫颈癌变的病理生理过程做

了系统深入的研究。通过设计针对 HPV致癌基因的分子剪辑技术，逆转宫颈癌

变，阻止 CIN 发展为宫颈癌，明显改善了宫颈病变患者的预后，特别是早期年

轻宫颈癌病人的生育能力。中山大学附属第一医院对该项工作给与大力支持和鼓

励，积极协调人员精诚合作，共享技术，设备，标本和临床资料，并每隔半年组

织专家对项目进度进行全面评估，提出指导性意见。在研究过程中，各级领导高

度重视，项目组成员团结协作，勇于创新，取得了较好的研究成果，达到了预期

目标。 

 

单位名称：深圳市第二人民医院 

排名：3 

对本项目的贡献： 

卵巢癌是病死率最高的女性生殖系统恶性肿瘤，是威胁女性健康和生命的重

大疾病。目前临床治疗以手术，铂基化疗，PARPi，贝伐单抗等综合治疗为主，

但是卵巢癌患者频繁的耐药和复发仍然是妇科肿瘤临床和科研工作者面临的难

题。高庆蕾教授团队对卵巢癌的靶向药物应用新策略以及耐药机制进行了系统深

入的研究。该项目开发的联合靶向治疗扩大了卵巢癌 PARPi临床精准获益人群，

为难治性卵巢癌患者带来了福音，具有重大的临床意义。余志英教授课题组与高

庆蕾教授团队进行了积极的学术交流，开展了通力合作，指导其科研团队进行了

系列研究工作，发表了多篇 SCI论文，为卵巢癌精准治疗新策略的推进奠定了重

要的理论基础。深圳市第二人民医院对该项目予以了极大的重视与支持，对项目

的实施提供了科研技术平台及经费支持。并于 2018 年引进了“三名工程”团队

——华中科技大学同济医学院附属同济医院马丁院士妇科恶性肿瘤精准诊断与

治疗团队（高庆蕾教授为该团队成员），积极协调项目成员进行学术交流与多方

合作。督促团队定期汇报项目进展，并适时提出指导意见。项目骨干和相关研究

人员团结协作，刻苦创新，取得了较好的研究成果，达到了预期目的。 
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